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IVADAS

Asmens ir visuomenés sveikatos prieziliros jstaigy laboratorijose pacientams buvo atlikti
bakteriologiniai, parazitologiniai, molekulinés diagnostikos (PGR) ir serologiniai tyrimai.

Informacija parengta pagal Uzkreciamyjy ligy ir jy sukéléjy valstybés informacinéje sistemoje
(toliau — ULSVIS) sukauptus pranesimus apie uzkreCiamyjy ligy sukeléjus (Campylobacter spp.,
Yersinia enterocolitica, Salmonella spp., Shigella spp., Listeria monocytogenes, Streptococcus
pneumoniae, Neisseria meningitidis it Haemophilus influenzae), nustatytus PGR metodu arba
iSaugintus i$ klinikinés medziagos.

Palyginti su 2024 m., 2025 m. ULSVIS uzregistruota 39,6 proc. daugiau praneSimy apie
sukéléjus (atitinkamai 1 656 ir 2 311) (1 lentelé).

1 lentelé. ULSVIS uZregistruoty praneSimuy apie uzkreciamuyjy ligy sukéléjus skaicius
2024-2025 m.

Pranesimy skaicius
Eil. Uskeetiamuic iy sukéléia o dejimo (mazéy )
zkreClam 1gy sukelejal oeticientas proc., kart.
Nr. T : 2024m. | 2025m. atv. lyginantp2023’ m. s1;
2024 m.
1. | Campylobacter spp. 792 1247 57,4
i8 ju:
1.1 | Campylobacter jejuni 652 1053 61,5
1.2 | Kitos kampilobakterijos 58 115 98,3
1.3 | nenustatyta rasis 82 79 -3,7
2. Yersinia enterocolitica 149 166 11,4
3. | Salmonella spp. 480 586 22,1
i8 ju:
3.1 | Salmonella enteritidis 249 412 65,5
3.2 | Salmonella typhimurium 109 65 -40,4
3.3 | Salmonella infantis 32 28 -12,5
3.4 | Salmonella paratyphi A 0 1 1 atv.
3.5 | Salmonella paratyphi B 1 1 0
3.6 | Salmonella typhi 0 2 2 atv.
3.7 | kitos salmonelés 62 49 -21
3.8 | nenustatyta rusis 27 28 3,7
4. | Shigella spp. 19 7 -63,2
i8 jy:
4.1 | Shigella flexneri 8 3 -62,5
4.2 | Shigella sonnei 6 1 -83,3
4.3 | Shigella boydii 0 0 0
4.4 | Shigella dysenteriae 1 0 -1 atv
4.5 | nenustatyta rusis 4 3 -25
5. | Listeria monocytogenes 26 32 23,1
6. | Streptococcus pneumoniae (i§ kraujo, smegeny skyscio) 168 237 41,1
7. | Neisseria meningitidis (i$ kraujo, smegeny skysc¢io) 12 23 91,7
8. | Haemophilus influenzae (i$ kraujo, smegeny skyscio) 10 13 30




1. INFORMACIJA APIE ZARNYNO INFEKCIJU SUKELEJUS

PraneSimai apie zarnyno infekcijy sukéléjus (Campylobacter spp., L. monocytogenes,
Salmonella spp., Shigella spp. ir Y. enterocolitica) 2025 m. sudaré¢ 88,1 proc. visy praneSimy. Jy
uzregistruota 39 proc. daugiau nei 2024 m. (atitinkamai 2 038 ir 1 466).

Yersinia Shigella spp.
Listeria enterocolitica 0.3%

monocytogenes '8.1%
1.6%

1 pav. PraneSimy apie Zarnyno infekcijuy sukéléjus pasiskirstymas 2025 m.

Nuo 2023 m. Nacionaliné visuomenés sveikatos priezitiros laboratorija (toliau — NVSPL)
atlieka Campylobacter spp. ir Salmonella spp. kultiry genotipavima, kuris leidzia susieti pavienius
susirgimo kampilobakterioze ar salmonelioze atvejus su bakterijy sukeltais protriikiais ir nustatyti
Lietuvoje cirkuliuojancius geny klasterius.

IS klinikiniy éminiy iSauginty kampilobakterijy ir salmoneliy padermiy genetinis rysys ir seky
tipai nustatyti taikant daugiatiksliy seky tipavimo (angl. Multilocus Sequence Typing, MLST) ir viso
genomo sekvenavimo (angl. Whole Genome Sequencing, WGS) metodus. MLST apibiidina geneting
linija pagal septynis genus ir naudojamas unikaliam seky tipui (ST) apibrézti. WGS metodas yra itin
jautrus ir padeda identifikuoti ligy protriikkius net ir tais atvejais, kai tarp susirgimy néra aiSkaus
epidemiologinio rySio. WGS pagristas cgMLST (angl. core genome MLST) analize, kurios metu,
naudojant programg ,,SeqSphere®, vertinama ir lyginama informacija pagal 3 002 genus, siekiant
nustatyti kloninj tipa.

Remiantis Europos ligy prevencijos ir kontrolés centro (ECDC) bei Europos maisto saugos
tarnybos (EFSA) rekomendacijomis ir bendraja ,,Vienos sveikatos* (angl. One Health) strategija,
genomine stebésena, taikant WGS metoda, kity Europos Saliy referentinése laboratorijose yra aktyviai
pleciama. Europos Sajungos lygmeniu §is metodas privalomai diegiamas maisto kilmés protrukiy
tyrimams, apimantiems ne tik salmoneles bei kampilobakterijas, bet ir kitus svarbius patogenus, tokius
kaip Listeria monocytogenes, Siga toksing gaminanéios Escherichia coli (STEC) bei Shigella spp.

Siekiant nustatyti geno sekas ir jy priklausomybe geny klasteriams, 2023 m. buvo atrinkta 50
kampilobakterijy ir 150 salmoneliy kultiiry. 2024 m. iStirtos atitinkamai 136 ir 221, 0 2025 m. — 108 ir
160 kultiiry.

1.1. INFORMACIJA APIE CAMPYLOBACTER SPP.
2025 m. gauti 1247 praneSimai apie iSaugintus Campylobacter spp. mikroorganizmus.

Zarnyno infekcijy sukéléjy grupéje praneSimai apie kampilobakterijas sudaré didziausia dalj —
61,2 proc. (1 pav.).



2 lentele. Campylobacter spp. atveju pasiskirstymas pagal amzZiaus grupes 2025 m.

PraneSimy apie nustatytas Campylobacter spp. bakterijas skaicius
AmZiaus grupés vyrai moterys i§ viso:

i$ viso: proc. i§ viso: proc. i8 viso: proc.
0-1 m. 158 52,5 143 47,5 301 100
2-5 m. 127 53,4 111 46,6 238 100
6-14 m. 182 61,9 112 38,1 294 100
15-17 m. 57 62 35 38 92 100
18—64 m. 144 60,5 94 39,5 238 100
65+ 42 50 42 50 84 100
I§ viso 710 56,9 537 43,1 1247 100

[vertinus pasiskirstymg amziaus grupése, matyti, kad daugiausia kampilobakterijy buvo
nustatyta vaikams iki 1 mety amziaus, tai sudaré 24,1 proc. (301), 614 m. amziaus grupéje —
23,6 proc. (294), 2-5 m. amziaus grupéje — 19,1 proc. (238) ir 18—-64 m. amziaus grup¢je — taip pat
19,1 proc. (238) (2 lentele).

3 lentelé. Campylobacter spp. pasiskirstymas pagal rasis 2025 m.

Campylobacter spp. Uzregistruoty prane$imy sk. (proc.)
Campylobacter coli 113 9,1
Campylobacter jejuni 1053 84,4
Campylobacter lari 2 0,2
Nenustatyta rii§is 79 6,3
I§ viso: 1247 100

Nustatyta bakterijy rasis buvo nurodyta 1 168 praneSimuose, o tai sudaré 93,7 proc. visy
2025 m. wuzregistruoty Campylobacter spp. atvejy (3 lentele). Vyravo Campylobacter jejuni —
84,4 proc. (1 053). ULSVIS buvo registruoti du pranesimai apie iSauginta Campylobacter lari. Si riisis
Lietuvoje nustatoma retai.

4 lentelé. Campylobacter spp. jautrumas antimikrobiniams vaistams 2025 m.

Campylobacter jejuni
.. e I8 viso Atsparu JDD* Jautru
Antimikrobiniai vaistai .
prane§imy n proc. n proc. n proc.
Ciprofloksacinas 1020 834 81,8 183 17,9 3 0,3
Eritromicinas 1020 1 0,1 0 0 1019 99,9
Tetraciklinas 984 574 58,3 0 0 410 41,7
Kitos kampilobakterijos
w . E3
Antimikrobiniai vaistai 15 Vis.o Atsparu DD Jautru
prane§imy n proc. n proc. n proc.
Ciprofloksacinas 114 102 89,4 10 8,8 2 1,78
Eritromicinas 114 2 1,8 0 0 112 98,2
Tetraciklinas 111 100 90,1 0 0 11 9,9
Nenustatyta kampilobakterijy rasis
.. e IS viso Atsparu JDD* Jautru
Antimikrobiniai vaistai ..
prane§imy n proc. n proc n proc.
Ciprofloksacinas 1 1 100 0 0 0 0
Eritromicinas 1 0 0 0 0 1 100
Tetraciklinas 1 1 100 0 0 0 0

* JDD — jautru skiriant didesne dozg.




Pagal ULSVIS duomenis, 2025 m. nustatyta, kad tik 91,7 proc. (1 143) i§ klinikiniy éminiy
iSauginty kampilobakterijy buvo atliktas jautrumo antimikrobiniams vaistams tyrimas.
Mikroorganizmai dazniausiai buvo atsparts ciprofloksacinui ir tetraciklinui (4 lentelé).

Analizuojant 2023-2025 m. NVSPL tirty Campylobacter spp. padermiy geny sekas, nustatyti
keli besitesiantys ir nauji klasteriai. Vis délto tiesioginio epidemiologinio rySio tarp susirgimo atvejy
laiko ir teritorijos poziiiriu nenustatyta (5 lentele).

2023-2024 m. Lietuvoje nustatyti ir iki 2025 m. besitgsiantys C. jejuni klasteriai: ST464
(c.jejuni#STA464#2301#1), STS50 (cjejuni#STS0#2311#1), ST9897 (c.jejuni#STIIT#2409#1),
ST2229 (c.jejuni#ST2229#2405#1), ST6532 (c.jejuni#ST6532#2405#1).

5 lentelé. 2025 m. nustatyti Campylobacter spp. Klasteriai

Bakterijy Seky tipas . sk Padermiy . . . . iy
. (MLST) Klasterio kodas skaicius Pasiskirstymas savivaldybése (atvejy skaicius)
L., S Klaipéda (17), Kaunas (14), Vilnius (15), Panevézys
C. jejuni ST464 c.jejuni#ST464#2301#1 59 (12), Marijampolé (1)
| [ST50 lc.jejuni#ST50#2311#1 | 15 [Kaunas (7), Vilnius (4), Klaipéda (3), Panevézys (1) |
| [ST2229 lc.jejuni#ST2229#2405#1 | 5 [Kaunas (3), Panevézys (2) |
| [ST6532 lc.jejuni#ST6532#2405#1 | 4 [Panevézys (3), Klaipeda (1) |
D Vilnius (7), Kaunas (3), Klaipéda (1), Paneveézys (1),
‘ ST9897 c.jejuni#STI897#2409#1 14 Marijampole (1), Utons (1)
ST6175 ¢ jejuni#ST61754#2506#1 7 |Vilnius (2), Taurage (2), Utena (1), Alytus (1),
Marijampolé (1)
| [ST21 lc.jejuni#ST21#2503#1 | 2 [Kaunas (1), Marijampolé (1) |
| [ST3335 lc.jejuni#ST3335#2507#1 | 3 [Vilnius (2), Kaunas (1) |
| [ST10846 |c.jejuni#ST10846#25074#1] 2 [Klaipeda (2) |
| [ST14804 lc.jejuni#ST14804#2508#1| 3 |Vilnius (2), Kaunas (1) |
‘ ST572 c.jejuni#STS572#2509#1 3 Vilnius (2), Kaunas (1)
\ ST10846 c.jejuni#ST10846#2511#1 2 Vilnius (2)
C. coli ST8195 c.coli#ST8195#2403#1 11 Vilnius (4), Kaunas (2), Panevézys (2), Klaipeda (1),
Tauragé (1), Marijampolé (1)

ST1770 c.coli#ST1770#2509#1 2 |Kaunas (1), Utena (1) |

** Klasterio kodas — tai pagal susitarimg su NVSPL patvirtintas zyméjimas, kuris naudojamas tik Lietuvoje ir
padeda identifikuoti atskirus genetiSkai susijusius mikroorganizmus. Kodg sudaro sukéléjo rasis, seky tipas, pirmo sukéléjo
iSauginimo metai ir ménuo, o paskutinis skai¢ius nurodo klasterio numerj.

5 lenteléje pateikti duomenys atskleidzia tiriamy padermiy pasiskirstymo désningumus.
DidZiausiu paplitimu pasizymi C. jejuni seky tipas ST464 (59), kuriam budingas ilgalaikis stabilumas
ir platus geografinis paplitimas didZiosiose Salies savivaldybése: Klaipédoje (17), Vilniuje (15) ir
Kaune (14). Vilniaus ir Kauno miestuose registruoti beveik visy identifikuoty seky tipy atvejai,
iskaitant ST50, ST9897, ST3335, ST14804 ir ST572.

2025 m. nustatyti septyni nauji C. jejuni klasteriai. Didziausias i§ jy — ST6175 (7), aptiktas
Alytaus, Marijampolés, Tauragés, Utenos ir Vilniaus apskrityse. 2025 m. duomenys taip pat rodo
didele sukéléjo geneting jvairove — nustatyti nauji, maZesnés apimties klasteriai (pvz., ST10846,
ST14804, ST3335, ST21), kuriuos sudaro po 2—3 padermes.

C. coli grupéje dominuoja vienas pagrindinis 2024 m. klasteris — ST8195 (11), kurio didziausia
koncentracija nustatyta Vilniuje. Tuo tarpu 2025 m. pirma kartg nustatytas ST1770 klasteris kol kas
iSlieka nedidelés apimties ir registruotas tik Kauno bei Utenos savivaldybése.



Zarnyno infekcijy sukéléjy grupéje prane$imai apie salmoneles sudaré 28,8 proc. (1 pav.).
2025 m. uzregistruota 22,1 proc. daugiau Salmonella spp. mikroorganizmy nei 2024 m. (atitinkamai

586 ir 480).

1.2. INFORMACUA APIE SALMONELLA SPP.

6 lentele. Salmonella spp. atveju pasiskirstymas pagal amzZiaus grupes 2025 m.

Prane$imy apie iSaugintas Salmonella spp. bakterijas skai¢ius
AmZiaus grupés vyrai moterys i§ viso:

i$ viso: proc. i§ viso: proc. i8 viso: proc.
0-1 m. 28 48,3 30 51,7 58 100
2-5m. 56 44,8 69 55,2 125 100
6-14 m. 58 52,7 52 47,3 110 100
15-17 m. 12 60 8 40 20 100
18—64 m. 100 56,5 77 43,5 177 100
65+ 31 32,3 65 67,7 96 100
I§ viso 285 48,7 301 51,3 586 100

Ivertinus praneSimy pasiskirstyma pagal amziaus grupes, nustatyta, kad 2025 m. daugiausia
uzsikrétimo Salmonella spp. atvejy registruota 18—64 m. amziaus grupéjeduomenys rodo, kad 2025 m.
daugiausia praneSimy gauta apie 18—64 m. amziaus grupés asmenims nustatytus Salmonella spp.

mikroorganizmus — 30,2 proc. (177) ir 2—5 m. amziaus vaiky grupéje — 21,3 proc. (125) (6 lentele).

7 lentele. Salmonella spp. grupiu ir serotipy pasiskirstymas 20242025 m.

2024 m. 2025 m.
Salmonella spp. - Salmonella spp. -
grupés ir serotipai Pran§v§'1mut proc. grupés ir serotipai Pran_evé'lmut proc.
skaiCius skaiCius

A |- — — S.paratyphi A 1 0,2
S. typhimurium 109 22,7 S. typhimurium 65 11,1
S.derby 18 3,8 S.derby 7 1,2
S.chester 1 0,2 S.chester 1 0,2
S.brandenburg 1 0,2 S.brandenburg 2 0,3
S.stanleyville 1 0,2 S.stanleyville 3 0,5
S.agona 6 1,3 S.indiana 1 0,2

B S.saintpaul 3 0,6 S.saintpaul 1 0,2
S.coeln 4 0,8 S.coeln 5 0,8
S.paratyphi B 1 0,2 S.paratyphi B 1 0,2
S.agama 1 0,2 S,stanley 2 0,3
S.eko 1 0,2 S.reading 2 0,3
- - — S.haifa 1 0,2
- - — S.kalamu 1 0,2
- - — S.tinda 1 0,2
S.infantis 32 6,7 S.infantis 28 4,8
S.montevideo 1 0,2 S.newport 2 0,3

C S.muenchen 2 0,4 S.braenderup 1 0,2
S.goldcoast 1 0,2 S.goldcoast 2 0,3
S.bovimorbificans 1 0,2 S.muenchen 1 0,2
S.thompson 1 0,2 S.bardo 1 0,2




S.sandow 1 0,2 S.kentucky 1 0,2
S.corvallis 1 0,2 S.filimore 1 0,2
S.ohio 1 0,2 S.ohio 2 0,3
S.kottbus 2 0,4 S.kottbus 1 0,2
S.mbandaka 1 0,2 S.ferruch 1 0,2
S.molade 1 0,2 S.mikawasima 3 0,5
S.jerusalem 1 0,2 S.hartford 2 0,3
S.kralingen 1 0,2 S.strathcona 2 0,3
S.enteritidis 249 51,9 S.enteritidis 412 70,3
D |- S.goettingen 1 0,2
— — — S.typhi 2 0,3
S. nchanga 1 0,2 S.westhampton 1 0,2
S.poona 2 0,4 — - -
S.worthington 1 0,2 — — —
S.martonos 1 0,2 - - -
Kt. | S.tucson 1 0,2 - - -
gr. | S.bahati 1 0,2 - - -
S.bristol 1 0,2 - - _
S.leeuwarden 1 0,2 — - —
S.luckenwalde 1 0,2 — - —
G gr. 1 0,2 - — -
Nenustatyta grupé 27 5,7 Nenustatyta grupé 28 4,8
I§ viso 480 100 I§ viso 586 100

Tarp visy wuzregistruoty salmoneliy vyravo D ir B grupés bakterijos. 2025 m.
Salmonella enteritidis (D grupé) sudaré 70,3 proc. (412). B grupéje dazniausiai buvo iSskiriama
Salmonella typhimurium, o C grup¢je — Salmonella infantis (7 lentele).

Kasmet ULSVIS gaunama praneSimy apie naujus Lietuvoje registruojamus salmoneliy
serotipus. 2025 m. pirma karta uzregistruoti Sie salmoneliy serotipai: B grupés — Salmonella tinda;
C grupés — Salmonella hartford ir Salmonella strathcona, D grupés — Salmonella goettingen.

8 lentele. S. enteritidis jautrumo antimikrobiniams vaistams pasiskirstymas 2025 m.

PraneSimy apie nustatyta S. enteritidis jautrumg antimikrobiniams vaistams skaicius
Antimikrobiniai vaistai o Atsparu | IDD* Jautru
I8 viso:

n proc. n proc. n proc.

Ampicilinas 412 6 1,5 0 0 406 98,5

Cefotaksimas 409 0 0 0 0 409 100

Ceftazidimas 409 0 0 0 0 409 100

Chloramfenikolis 410 0 0 0 0 410 100

Ciprofloksacinas 411 97 23,6 0 0 314 76,4

Gentamicinas 410 1 0,2 0 0 409 99,8

Meropenemas 410 0 0 0 0 410 100

Trimetoprimas/ 412 1 0.2 0 0 411 99,8
sulfometaksazolis

Trimetoprimas 408 1 0,2 0 0 407 99,8

* JDD — jautru skiriant didesne dozg.

Europoje dazniausiai i$skiriamos S. enteritidis padermés nepasiZymi atsparumu antibiotikams.
2025 m. Lietuvoje iSskirtos S. enteritidis padermés daugiausia buvo atsparios ciprofloksacinui, maziau



— ampicilinui. Visos tirtos salmonelés buvo jautrios cefotaksimui, ceftazidimui, chloramfenikoliui ir
meropenemui (8 lentelé).

Pagal ULSVIS duomenis, 2025 m. uzregistruoti 65 praneSimai apie Salmonella typhimurium,
18 jy 45 praneSimai apie monofazine S. typhimurium (1,4,[5],12:1:-).

S. typhimurium  padermés buvo atsparios ampicilinui, cefotaksimui, ceftazidimui,
chloramfenikoliui, ciprofloksacinui, gentamicinui, trimetoprimui, trimetoprimui / sulfametoksazoliui.
Salmonelés buvo jautrios tik meropenemui (9 lentelé).

9 lentelé. S. typhimurium jautrumo antimikrobiniams vaistams pasiskirstymas 2025 m.

PraneSimy apie nustatyta S. #yphimurium jautruma antimikrobiniams vaistams skaicius
Antimikrobiniai vaistai . Atsparu JDD* Jautru
IS viso:

n proc. n proc. n proc.
Ampicilinas 65 49 75,4 0 0 16 24,6
Cefotaksimas 65 1 1,5 0 0 64 98,5
Ceftazidimas 64 1 1,6 0 0 63 98.4
Chloramfenikolis 65 8 12,3 0 0 57 87,7
Ciprofloksacinas 65 8 12,3 0 0 57 87,7
Gentamicinas 64 5 7.8 0 0 59 92,2
Meropenemas 65 0 0 0 0 65 100
Trimetoprimas/
sulfomefaksazolis 65 3 4,6 0 0 62 95,4
Trimetoprimas 64 3 4,7 0 0 61 95,3

* JDD — jautru skiriant didesne doze.

2025 m. sausio mén. trejy mety berniukui buvo isskirta Salmonella paratyphi B padermé, jautri
visiems tirtiems antimikrobiniams vaistams. Sis serotipas Lietuvoje registruojamas beveik kasmet.
ULSVIS duomenimis, 2023 m. buvo registruoti 2 atvejai, 0 2024 m. — 1 atvejis.

2025 m. gruodzio mén. gautas praneSimas apie 35 mety vyra, kuriam i§ iSmaty buvo iSauginta
Salmonella paratyhi A padermé, atspari ciprofloksacinui. Si salmonelé Lietuvoje nustatoma retai — po
vieng atvejj buvo registruota 2008 m., 2011 m., 2018 m. ir 2023 m.

Taip pat 2025 m. rugpjucio ir gruodzio mén. dvi Salmonella typhi padermés buvo iSskirtos 35
ir 63 mety vyrams. Viena jy buvo atspari ampicilinui ir ciprofloksacinui, kita — tik ciprofloksacinui.

Analizuojant 2023-2025 m. NVSPL tirty Salmonella spp. padermiy geny sekas, nustatyti
besitesiantys ir nauji klasteriai. Tyrimo metu identifikuota 17 skirtingy S. enteritidis (ST11) klasteriy
(10 lentel¢). Tai rodo, kad nors serotipas ir seky tipas iSlieka tie patys, Salyje cirkuliuoja daug
genetiSkai besiskirianCiy §ios bakterijos atSaky. Duomenys rodo nuolatinj naujy klasteriy atsiradima:
nuo 2023 m. registruoti 7 besitesiantys S. enteritidis (ST11) klasteriai, 2024 m. nustatyti 5 nauji
klasteriai, 0 2025 m. — dar 5 nauji klasteriai.

2023-2025 m. besitesiant] S. enteritidis ST11 klaster] (s.enteritidis#ST11#2305#1) sudare 95
ligos atvejai, registruoti devyniose $alies savivaldybése. DidZiausias Sio klasterio aktyvumas 2025 m.
uzfiksuotas Vilniuje (21) ir Klaipédoje (19).

2025 m. NVSPL ir Nacionalinis maisto ir veterinarijos rizikos vertinimo institutas (toliau —
NMVRVI) palygino savo laboratorijose nustatytas S. enteritidis ST11 méginiy sekas. NMVRVI
iStyrus visty kiauSinius ir atlikus geneting analizg, nustatyta, kad i§ Sio maisto produkto iSskirtos
kultiiros sutapo su klinikiniy éminiy izoliatais ir priklausé tam paciam ilgalaikiam klasteriui —
s.enteritidis#ST11#2305#1. Sis klasteris 2025 m. rugpju¢io—rugséjo meén. sukéle Sesis protrikius
Klaipédos ir Vilniaus regionuose.



10 lentelé. 2025 m. nustatyti S. enteritidis klasteriai

WGS serotipas Sg\lzlitsi?}e;s Klasterio kodas** Psall(ielg?llsq PasiskirstymasSli:i\gi\;asl)dybése (atvejy
Vilnius (21),VK1aipéda (19), Panevézys (5),

S. enteritidis  |ST11 s.enteritidis#ST11#2305#1 58 Kaunas (4), Siauliai (4), Alytus (2), Taurage
(1), Utena (1), Marijampolé (1)

| | s.enteritidis#ST11#2305#4 1 Telsiai (1)

| \ s.enteritidis#ST1 1#2308#1 5 Vilnius (4), Klaipeda (1)

\ \ s.enteritidis#ST11#2308#4 2 Kaunas (1), Siauliai (1)

| | [s.enteritidis#ST11#2308#5 | 1 | Vilnius (1) |

| | [s.enteritidis#ST11#2308#6 | 1 | Vilnius (1) |

| | s.enteritidis#ST1 1#2309%1 2 Vilnius (1), Kaunas (1)

| \ s.enteritidis#ST11#240241 3 Kaunas (3)

| | s.enteritidis#ST11#2406#2 2 Kaunas (2)

| | s.enteritidis#ST11#2407#1 1 |Vilnius (1)

| | s.enteritidis#ST11#2411#1 1 Vilnius (1)

| | s.enteritidis#ST11#241 1#2 2 Klaipéda (1), Kaunas (1)

| \ s.enteritidis#ST11#250241 2 Kaunas (2)

| | s.enteritidis#ST1 1#2505#1 4 Vilnius (2), Kaunas (1), Klaipeda (1)

| \ s.enteritidis#ST11#250641 1 Vilnius (1)

| | s.enteritidis#ST1 1#2510#1 2 Vilnius (2)

| | s.enteritidis#ST11#2511#1 2 [Vilnius )

** Klasterio kodas — tai pagal susitarimg su NVSPL patvirtintas Zyméjimas, kuris naudojamas tik Lietuvoje ir
padeda identifikuoti atskirus genetisSkai susijusius mikroorganizmus. Koda sudaro sukéléjo rusis, seky tipas, pirmo sukéléjo
iSauginimo metai ir ménuo, o paskutinis skai¢ius nurodo klasterio numer;.

Vertinant 2025 m. NVSPL tirty S. typhimurium padermiy geny sekas, taip pat nustatyti nuo
2024 m. besitesiantys ir nauji klasteriai (11 lentel¢). Didesné jvairove klasteriy nustatyta tarp
monofazinés S. typhimurium padermiy.

11 lentelé. 2025 m. nustatyti S. fyphimurium Klasteriai

(monofazing)

. Seky tipas . sk Padermiy | Pasiskirstymas savivaldybése
WGS serotipas (MLST) Klasterio kodas skaidius (atvejy skaicius)
S. typhimurium ST19 s.typhimurium#ST19#2403#1 2 Vilnius (2)
S. typhimurium ST34 s.typhimurium_mono#ST34#2301#1 1 Klaipeda (1)

Vilnius (2), Tauragé (2),

s.typhimurium_mono#ST34#2304#1 5 Marijampolé (1)
s.typhimurium_mono#ST34#2411#1 1 Kaunas (1)
s.typhimurium_mono#ST34#2501#1 3 Kaunas (3)
s.typhimurium_mono#ST34#2503#1 1 Kaunas (1)

** Klasterio kodas — tai pagal susitarimg su NVSPL patvirtintas Zyméjimas, kuris naudojamas tik Lietuvoje ir
padeda identifikuoti atskirus genetiskai susijusius mikroorganizmus. Koda sudaro sukéléjo rusis, seky tipas, pirmo sukéléjo
iSauginimo metai ir ménuo, o paskutinis skaicius nurodo klasterio numer;j.

2025 m. buvo tiriamos ir Lietuvoje reCiau registruojamy salmoneliy geno sekos, siekiant
nustatyti Europoje plintancius genetinius variantus (12 lentelé).




12 lentelé. 2025 m. nustatyti Salmonella spp. klasteriai

WGS serotipas (S&Tlst}%as Klasterio kodas** Eliizrirl?sm i’lilsiizli(i;tymas savivaldybése (atvejy
S. derby ST40 s.derby#ST40#2407#1 1 Vilnius (1)
ST682 s.derby#ST682#2307#1 2 Kaunas (1), Vilnius (1)

S. coeln ST1095 s.coeln#ST1095#2410#1 1 Vilnius (1)

S. goettingen ST20 s.goettingen#ST20#2510#1 1 Vilnius (1)

S. infantis ST32 s.infantis#ST3242301#1 5 ﬁsgagse( (11)) Vilnius (2), Utena (1),

s.infantis#ST32#2507#1 3 Panevézys (1), Siauliai (1), Vilnius (1)

S. mikawasima ST1815 s.mikawasima#ST1815#2502#1 2 Vilnius (2)

** Klasterio kodas — tai pagal susitarimg su NVSPL patvirtintas Zyméjimas, kuris naudojamas tik Lietuvoje ir
padeda identifikuoti atskirus genetisSkai susijusius mikroorganizmus. Koda sudaro sukéléjo rusis, seky tipas, pirmo sukéléjo
iSauginimo metai ir ménuo, o paskutinis skai¢ius nurodo klasterio numer;.

Lietuvoje nuo 2023 m. registruojamas tas pats S. infantis klasteris — s.infantis#ST32#2301#1
(39). Didziausias bendras S. infantis sukelty ligos atvejy skaicius registruotas Vilniaus ir Panevézio
savivaldybése. Vilniuje matomas nuoseklus Sios padermés cirkuliavimas. Nors 2023 m. Utenos
savivaldybéje buvo registruotas vietinis protriikis, tiesioginio epidemiologinio rysio tarp susirgimo
atvejy laiko ir teritoriniu pozilriu nenustatyta. Alytaus (2023 m.), TelSiy (2024 m.) ir Taurages
(2025 m.) savivaldybése registruoti tik pavieniai, laike izoliuoti susirgimo atvejai (2 pav.).

0 8 8 m2023m.
8 2024 m.
a 6 2025 m.
5 6
o
c 4
24
o
= 2 22 2
I 1 1I 111 1 1 1
1
; i i [

Vilnius PanevéZzys Utena Klaipéda Kaunas Alytus  TelSiai Taurage

Savivaldybés

2 pav. S. infantis ST32 Kklasterio (s.infantis#ST32#2301#1) atvejuy pasiskirstymas pagal
savivaldybes 2023-2025 m.

Absoliuti dauguma S. infantis sukelty susirgimy (30 i§ 39 atvejy, arba 77 proc.) registruota
Siltuoju mety laiku — nuo birzelio iki rugséjo ménesio.

1.3. INFORMACUA APIE YERSINIA ENTEROCOLITICA

Pagal ULSVIS duomenis, Yersinia enterocolitica sukéléjai zarnyno infekcijy sukéléjy grupéje
sudare 8,1 proc. visy praneSimy. 2025 m. apie nustatytas jersinijas uzregistruota 11,4 proc. daugiau
praneSimy nei 2024 m. (atitinkamai 166 ir 149). Tarp visy tipuoty Y. enterocolitica padermiy vyravo
03 serologinio tipo sukéléjai (13 lentelé).
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Y. enterocolitica 1A biotipo padermés laikomos nepatogeniskomis; taciau kai kurie §io biotipo
izoliatai siejami su virSkinamojo trakto ligomis, kuriy simptomai nesiskiria nuo patogeniniy biotipy
sukelty ligy simptomy.

13 lentelé. Y. enterocolitica serotipy ir biotipy pasiskirstymas 2025 m.

IS viso gauty pranesimy apie PraneSimy apie tipuotas IS jy nustatyti serotipai ir biotipai
i8augintas Y. enterocolitica Y. enterocolitica skai¢ius 03 03,4 09 1A
166 141 24 87 1 29

Remiantis 2025 m. gautais praneSimais, dél Y. enterocolitica buvo tirti 166 asmenys.
Dazniausiai jersinijos buvo nustatytos 18—64 m. amziaus grupés suaugusiesiems — 30,7 proc. (51),
vaikams iki 1 mety amziaus — 24,1 proc. (40) ir 2—5 m. amziaus vaikams — 17,5 proc. (29) (14 lentelé).

14 lentelé. Y. enterocolitica atvejuy pasiskirstymas pagal amzZiaus grupes 2025 m.

AmZiaus grupés
) o ) 0-1 m. 2-5m. 6—14 m. 15-17 m. 18—64 m. 65+
PraneSimy apie iSaugintas
Y. enterocolitica skailius 2 é 2 § @ % 2 g 2 g 2 g
S| 2| 2| 2| 2| 2| 2| 2| 2| 2| 2| 8
166 22 18 13 16 17 10 7 1 22 29 4 7

1.4. INFORMACUA APIE LISTERIA MONOCYTOGENES

2025 m. ULSVIS uzregistruoti 32 praneSimai apie Listeria monocytogenes. Serotipai buvo
nustatyti 37,5 proc. listerijy izoliaty (15 lentelé).

15 lentelé. L. monocytogenes serotipu pasiskirstymas 2025 m.

IS jy nustatyti serotipai

I§ viso gauty praneSimy apie Pranes$imy apie tipuotas
iSaugintas L. monocytogenes | L. monocytogenes skaicius 1/2a 1/2b 1/2¢ 4b
32 12 10 3 1 8

Zarnyno infekcijy sukéléjy grupéje listerijos sudaré 1,6 proc. visy uZregistruoty pranesimuy.
DidZioji dalis praneSimy (96,9 proc.) buvo apie listerijas, nustatytas suaugusiems asmenims. I§ jy
28,1 proc. (9) listerijy iSauginta 18—64 m. amziaus grupés asmenims ir 68,8 proc. (22) — 65 m. ir
vyresniems asmenims. Vienas praneSimas gautas apie kudikiui nustatyta L. monocytogenes. Listerijos
buvo iSskirtos 1§ Siy klinikiniy éminiy: kraujo (24), smegeny skys€io (6), sgnario skys€io (1) ir
trachéjos skyscio (1).

Palyginti su 2024 m., 2025 m. praneSimy apie listerijas uZregistruota 23,1 proc. daugiau
(atitinkamai 32 ir 26).

1.5. INFORMACUA APIE SHIGELLA SPP.

Remiantis ULSVIS duomenimis, nuo 2004 m. praneSimy apie iSaugintus Shigella spp.
mikroorganizmus registruojama mazai. Pastaraisiais metais Sigelés sudaro labai nedidel¢ Zarnyno
infekcijy sukéléjy grupés dalj. 2025 m. Shigella spp. teko 0,3 proc. visy atvejy (Shigella flexneri — 3
atvejai, Shigella sonnei — 1 atvejis ir nenustatytos risies — 3 atvejai). Nustatyti Sk, flexneri bakterijy
serotipai: 3a (1), 3b (1) ir X (1).
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2. INFORMACIJA APIE VAKCINOMIS VALDOMU LIGU SUKELEJUS

Imunoprofilaktinj darbg organizuojantiems ir koordinuojantiems gydytojams epidemiologams
ir visuomenés sveikatos specialistams labai svarbu turéti tikslius duomenis apie vakcinomis valdomy
infekcijy sukéléjy serogrupes, serotipus ir genotipine jvairove. Si informacija leidzia ne tik stebéti
epidemiologines tendencijas realiuoju laiku, bet ir sistemiskai vertinti vykdomy nacionaliniy
imunizacijos programy efektyvumg. Nuolatiné¢ cirkuliuojanciy padermiy stebésena padeda laiku
nustatyti sukéléjy genetinius pokycius, evoliucijos tendencijas ir vakcininiy padermiy pakeitimag
naujais variantais. Tai sudaro pagrindg priimti strategiSkai pagristus sprendimus dél skiepijimo
kalendoriaus atnaujinimo ir tiksliniy prevencijos priemoniy taikymo rizikos grupése.

2025 m. ULSVIS uzZregistruoti Sie vakcinomis valdomy infekcijy sukéléjai, nustatyti
klinikiniuose  éminiuose (smegeny skystyje ir/ar kraujyje): Streptococcus pneumoniae,
Haemophilus influenzae ir Neisseria meningitidis.

2.1. INFORMACUA APIE STREPTOCOCCUS PNEUMONIAE

2025 m. ULSVIS uZregistruoti 237 praneSimai apie S. pneumoniae sukéléjus, 1§ kuriy 193
izoliatai buvo tipuoti, tai sudaré 81,4 proc. Vyravo jvairiis serotipai, taciau dazniausiai nustatyti 3,
19A, 4, 6C, 8 ir 22F serotipy sukelejai (16 lentele). 2025 m. ULSVIS pirma kartg uzregistruotas
S. pneumoniae 24F serotipo atvejis.

16 lentele. S. pneumoniae serotipy pasiskirstymas 2025 m.

PraneSimy apie IS juy nustatyti serotipai
tipuotas

S. pneumoniae 3 4 6A 6B 6C 7F 8 9N A% 10A | 11A 14 15A | 15B 15C
skaicius

56 18 2 2 13 1 10 8 1 1 4 6 5 1 1

193 17A 17F 18C 19A | 22F 23A | 23B 23F 24F 31 33F 35B 35SF 38 IS

1 1 1 31 10 2 3 2 1 1 1 3 1 3 3

*** N — kultiira nesitipuoja
Ivertinus pasiskirstyma amziaus grupése, matyti, kad daugiausia praneSimy gauta apie
S. pneumoniae sukeéléjus, nustatytus 18—64 m. amZiaus grupés asmenims — 56,1 proc. (133) ir 65 m.

bei vyresniems asmenims — 40,1 proc. (95) (17 lentele).

17 lentelé. S. pneumoniae atveju pasiskirstymas pagal amziaus grupes 2025 m.

AmzZiaus grupés
Pranesimy apie 0-1 m. 2-5m. 6—14 m. 15-17 m. 18-64 m. 65+
S. pneumoniae skaiéius 2 2 2 8 2 8 2 2 2 2 | g é I 2
S g S g > é > é 2 g x % 8 g >
237 0 1 3 3 1 0 0 1 62 32 1 65 68

S. pneumoniae nustatyti 18 Siy klinikiniy éminiy: kraujo — 94,1 proc. (223) ir smegeny skysc¢io
— 5,9 proc. (14).

2025 m. uzregistruota 41,1 proc. daugiau uzsikrétimo streptokokais atvejy nei 2024 m.
(atitinkamai 237 ir 168).
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3 pav. 8. pneumoniae serotipy pasiskirstymas pagal amzZiaus grupes 2025 m.

Tyrimo duomenys rodo, kad didziausias invaziniy pneumokokiniy infekcijy daznis nustatytas
vyresnio amziaus asmenims (3 pav.). 3 serotipas (56) ir 19A serotipas (31) buvo dazniausi visoje
imtyje, o dauguma $iy atvejy registruoti biitent 65 mety ir vyresniy asmeny grupéje (atitinkamai 29 ir
17 atvejy). Tai gali rodyti didesn¢ Siy serotipy reikSme vyresnio amziaus asmeny sergamumui
invazinémis pneumokokinémis infekcijomis. 65 mety ir vyresniy asmeny grupé pasizyméjo didziausia
serotipy jvairove ir gausa. Kai kurie serotipai, pavyzdziui, 6B, 9V, 15B, 15C, 17F, 23A, 23F, 31 ir
33F, nustatyti tik Sioje amziaus grupéje. Tarp 18—64 m. amziaus grupés asmeny taip pat dazniausiai
nustatyti 3, 19A ir 4 serotipai. Tik Sioje grupéje aptikti reti 7F, 10A, 17A, 18C ir 35F serotipai.
Kadangi dominuojantys serotipai (3, 4, 19A, 8 ir 22F) yra jtraukti j Siuolaikines konjuguotgsias
pneumokokines vakcinas, Siy serotipy paplitimas suaugusiyjy, ypac vyresniy nei 65 mety, grupése
pagrindzia tikslinés imunizacijos svarbg siekiant sumazinti invaziniy pneumokokiniy infekcijy nasta.

0—-17 m. amziaus grupéje uzregistruoti tik pavieniai pneumokoky atvejai. Vaikams nustatyti tik
3 (2), 8 (2) ir 24F (1) serotipai bei vienas nesitipuojantis izoliatas. 24F serotipas unikalus tuo, kad
visoje tirlamojoje imtyje buvo aptiktas tik vaiky grupéje. Mazas vaiky (0—17 m.) éminiy skaicius
bendroje imtyje gali biiti siejamas su sékmingai vykdoma vaiky profilaktiniy skiepijimy programa.

2.2. INFORMACIUA APIE HAEMOPHILUS INFLUENZAE
2025m. ULSVIS wuzregistruota 13 pranesimy apie Haemophilus influenzae bakterijas,
nustatytas kraujo ir/ar smegeny skys¢io éminiuose. Siy mikroorganizmy ULSVIS registruojama

nedaug.

18 lentele. H. influemzae atvejy pasiskirstymas pagal amziaus grupes 2025 m.

Amziaus grupés

_ , 0-1m. 2-5m. 6-14 m. 15-17 m. 18-64 m. 65+
PraneSimy apie
H. influenzae skaiCius é 5 g § é g é g é E é EU;
S g S g S g S g S g S g
13 2 0 0 0 0 0 0 0 4 1 5 1
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Ivertinus pasiskirstymg amziaus grupése, matyti, kad daugiausia praneSimy gauta apie
H. influenzae sukéléjus, nustatytus vyresniems nei 18 mety asmenims (18 lentelée).

H. influenzae buvo iSauginta arba nustatyta Siuose klinikiniuose éminiuose: kraujyje (pasélio
metodu) — 10 atvejy, o nukleino rtgsciy amplifikacijos metodu smegeny skystyje nustatyti 3 atvejai. IS
visy uzregistruoty H. influenzae atvejy, nustatyty kraujo éminiuose, identifikuoti du serotipai — fir e, o
penkiais atvejais aptikta ompP2 geno DNR.

2.3. INFORMACIUA APIE NEISSERIA MENINGITIDIS

2025 m. uzregistruoti 23 asmenys, kuriems Neisseria meningitidis sukéléjai nustatyti smegeny
skyscio ir / ar kraujo éminiuose. Atvejy pasiskirstymas pagal amziaus grupes pateiktas 19 lenteléje.
60,9 proc. (14) N. meningitidis nustatyta kraujo éminiuose, 17,4 proc. (4) — smegeny skyscio
éminiuose, o 21,7 proc. (5) meningokokas nustatytas tiek kraujo, tiek smegeny skys¢io éminiuose.

IS visy 2025 m. gauty pranesSimy apie N. meningitidis 13 atvejy buvo nustatyta B serogrupé, po
vieng atveji — A ir C serogrupés. Like 34,8 proc. N. meningitidis sukéléjy buvo netipuoti. A ir C
serogrupés Lietuvoje nustatomos retai.

Meningokoko A serogrupé anksciau buvo registruota tik 2017 m. ir 2019 m. (po vieng atvejj).
C serogrupé 2005-2019 m. laikotarpiu (iSskyrus 2010 m.) buvo registruojama po du ar tris atvejus
kasmet, o paskutinj kartg vienas $ios serogrupés atvejis uzregistruotas 2023 m.

19 lentelé. N. meningitidis atveju pasiskirstymas pagal amziaus grupes 2025 m.

AmzZiaus grupés
P .. C e 0-1m 2-5m. 6—-14m 15-17 m. 18—64 m. 65+
ranesimy apie 1Saugintas — — — — — —
N. meningitidis skai¢ius 8 é 3 § 8 5 8 § 8 § 8 E)
> g 2| g| 2| g| 2| g| ®| 8| 7| g
23 1 0 2 0 2 4 0 0 8 3 0 3
ISVADOS

1.2025 m., kaip ir ankstesniais metais, Zarnyno infekcijy sukeéléjai (Campylobacter spp.,
L. monocytogenes, Salmonella spp., Shigella spp., Y. enterocolitica) sudaré¢ didziausia visy
uzregistruoty praneSimy apie iSaugintus uzkreCiamyjy ligy sukéléjus dalj. Palyginti su 2024 m.,
praneSimy apie zarnyno infekcijy sukéléjus uzregistruota 39 proc. daugiau.

2.2025 m. Campylobacter spp. buvo dazniausiai nustatomi zarnyno infekcijy sukeléjai, sudare
61,2 proc. visy praneSimy, o tarp jy dominavo C. jejuni. Daugiausia Campylobacter spp. nustatyta
vaikams iki 1 mety ir 614 mety amziaus grupése. Genominé stebésena atskleidé tiek besitgsiancius,
tiek naujus Campylobacter klasterius, o didelis atsparumas ciprofloksacinui ir tetraciklinui pabrézia
nuolatinés molekulinés ir antimikrobinio atsparumo stebésenos svarba.

3.2025 m. Salmonella spp. sudaré¢ 28,8 proc. visy Zarnyno infekcijy sukéléjy, o jy skaicius,
palyginti su 2024 m., padid¢jo 22,1 proc. Tarp visy salmoneliy dominavo S. enteritidis, sudariusi
70,3 proc. visy atvejy. Genominé stebésena atskleid¢ didele Salmonella spp. geneting jvairove —
nustatyti tiek besitesiantys, tiek nauji S. enteritidis ir S. typhimurium Klasteriai. llgalaikis S. enteritidis
ST11 klasteris buvo susijes su keliais protriikiais, o jo genetinis rySys nustatytas tarp klinikiniy ir
maisto méginiy. Nors dauguma S. enteritidis padermiy iSliko jautrios svarbiems antimikrobiniams
vaistams, nustatytas atsparumas ciprofloksacinui ir kai kuriems kitiems antibiotikams rodo butinybe
testi antimikrobinio atsparumo ir genominiy klasteriy stebéseng.

4.2025 m. Y. enterocolitica sudaré 8,1 proc. visy uzregistruoty zarnyno infekcijy sukeéléjy, o
praneSimy apie nustatytas jersinijas skaiCius, palyginti su 2024 m., padidéjo 11,4 proc. Tarp tipuoty

14



Y. enterocolitica padermiy dominavo O3 serologinio tipo sukéléjai, iSlike¢ dazniausiai nustatomu $ios
rasies variantu.

5.2025 m. L. monocytogenes sudaré nedidele dalj visy zarnyno infekcijy sukéléjy. Daugiausia
atvejy nustatyta 65 mety ir vyresniems asmenims, todé¢l §i amziaus grupé islieka svarbiausia listeriozes
epidemiologingje priezitiroje.

6. 2025 m. ULSVIS uzregistruoti 237 Streptococcus pneumoniae atvejai — 41,1 proc. daugiau
nei 2024 m. Daugiausia atvejy nustatyta 18—64 m. ir 65 m. bei vyresniy asmeny grupése. Tarp tipuoty
S. pneumoniae izoliaty dazniausiai nustatyti 3, 19A, 4, 6C, 8 ir 22F serotipai. Vyraujantys
S. pneumoniae serotipai yra jtraukti i Siuolaikines konjuguotgsias pneumokokines vakcinas, todél
serotipy stebésena iSlieka svarbi vertinant vakcinacijos programy veiksmingumg ir planuojant
prevencines priemones rizikos grupése.

7.2025 m. Haemophilus influenzae atvejai buvo reti ir daZzniausiai nustatyti suaugusiesiems,
todel Sio sukeléjo epidemiologing stebésena islieka svarbi vertinant serotipy kaitg ir ligos paplitima.

8.2025 m. tarp tipuoty Neisseria meningitidis sukéléjy dominavo B serogrupé, o A ir C
serogrupiy atvejai iSliko reti. Nustatyti pavieniai rety serogrupiy atvejai pabrézia nuolatinés
meningokoky serogrupiy stebésenos svarbg vertinant epidemiologing situacija ir imunoprofilaktikos
poreikj.
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